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Descripcién del Programa QMS

Historial del estado de la edicion y modificaciones.

- FECHA DE AUTORIZADO
EDICION EDICION DETALLES POR
5 15/08/08 Revision general y actualizacion de la descripcion del M. Whetton
programa.
Las cuestiones operativas comunes a todos los
programas se han llevado al Protocolo General. Se ha
3 Agosto anadido una lista de abreviaturas. Se han afiadido T N
oo . . Noblett
2009 nuevos analitos: Shigella y levaduras y mohos
combinados. Se ha cambiado el nombre de E.
sakazakii por Chronobacter sakazakii.
Se ha afadido una muestra de prueba para
4 Agosto Bifidobacterias. Se han incluido las muestras para T Noblett
2010 andlisis microbioldgico de té/hierbas/especias que '
fueron de prueba el afio pasado.
5 Enero 2011 Se ha ar_”ladido un  ensayo CL_JaIita.ti,vo para T Noblett
Enterobacterias y se ha actualizado la direccion.
Se han eliminado de la muestra 16 los ensayos
cualitativos para enterobacterias y E. coli. Se ha
6 Agosto afiadido una muestra de prueba de Bifidobacterias en Karen Cliff
2011 2011. Se ha afladido una muestra de
presencia/ausencia para E. coli, enterobacterias y
coliformes.
Septiembre Se hgn actualizado las unidades y los rangos. Se ha
7 afiadido los ensayos de Recuento para la muestra 18 T. Noblett
2012 ED
8 Marzo 2013 Se ha afiadido la muestra de prueba para la Recuento T Noblett
de Campylobacter especies (muestra 32).
9 Septiembre Se h_an, _ incluido cédigos de los métodos T Noblett
2013 microbiol6gicos.
Se ha afiadido Staphylococcus especies y Bacillus
especies para Recuento en la muestra 17. Se ha
afiadido el método CampyCount a la muestra 32. Se ha
10 Septiembre | afiadido Lactobacillus especies a la muestra 27. Se ha K. Cliff
2014 incluido la informacion de la trazabilidad en el Apéndice '
A. Se ha incluido la informaciébn sobre la
subcontratacion en la seccidén de ‘Materiales de
Ensayo’.
Se han incluido muestras que anteriormente estaban
Septiembre incluida§ en QMIS, es deqir ensayos de identificacion, K. Cliff
11 2015 serologia de Salmonella, ejercicio en papel. A McCarth
. . . y
Se han actualizado los métodos.
Se ha eliminado la informacion de la copia en papel.
12 Agosto Se actualizan los detalles de la muestra 35, valor T.Noblett
2016 asignado por formulacion
Notas:

Donde este documento sea traducido, la version en inglés sera la version definitiva.
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Descripcién del Programa QMS

Objetivos del Programa y Organizacion.

El principal objetivo del Programa de Calidad en Microbiologia (QMS) es permitir a los
laboratorios que realizan analisis de alimentos y productos lacteos hacer un seguimiento de su
actuacion y compararla con la de otros laboratorios del sector. QMS también esta dirigido a
proporcionar informacién a los participantes en cuestiones técnicas y metodologias relacionadas
con el andlisis de alimentos y productos lacteos.

El programa QMS opera desde Enero a Diciembre. Hay mas informacion disponible de QMS,
incluyendo la disponibilidad de los materiales de ensayo, fechas de distribucion y fechas limite
para enviar resultados, en el formulario de solicitud.

Materiales de Ensayo.

Los detalles de los materiales de ensayo disponibles en QMS se dan en el Apéndice A. Los
parametros de ensayo se revisan continuamente para asegurar que cumplen con las
necesidades actuales de los laboratorios y con los requisitos de la legislacion.

Los lotes de materiales de ensayo se examinan para homogeneidad para al menos un parametro
cuando es necesario. Se dan detalles de los ensayos de homogeneidad y de los resultados en
los informes de QMS.

Algunos aspectos de este programa, como la produccidon de los materiales de ensayo, los
ensayos de homogeneidad y la evaluacion de estabilidad, de vez en cuando pueden ser
subcontratados. Cuando se recurra a la subcontratacion, se utilizar4 un organismo competente y
LGC sera el responsable del trabajo. La planificacién del programa, la evaluacién de la actuacién
y la autorizacion para el informe final nunca seré subcontratada.

Anadlisis Estadistico.

La informacion de las estadisticas utilizadas en QMS se puede encontrar en el Protocolo General
y en el informe del programa. Los métodos para determinar los valores asignados y los valores
para SDPA utilizados para las muestras individuales se dan en el Apéndice A.

Métodos.

Los métodos aparecen en el Apéndice A y en PORTAL. Por favor selecciones el método mas
apropiado de la lista. Si ninguno de los métodos es apropiado, por favor seleccione ‘Other’ y
describa el método en la parte de comentarios.

Las abreviaturas de los codigos de los métodos microbioldgicos se pueden encontrar en el
Apéndice A. No es necesario enviar datos del tiempo y la temperatura de incubacion.

Resultados e Informes.

Los resultados de QMS se envian a través de nuestro software, PORTAL, todas las instrucciones
se proporcionan en el registro. Sin embargo, los participantes pueden pedir otras formas de
enviar los resultados cuando no pueden enviar los resultados por PORTAL. Esto llevara un cargo
adicional como se detalla en el formulario de solicitud.

Los informes QMS estaran disponibles en la pagina web dentro de los 10 dias laborables

siguientes al cierre de la ronda. Los participantes seran informados por correo electronico
cuando el informe esté disponible.
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Descripcién del Programa QMS

APENDICE A - Descripcion de las abreviaturas utilizadas.

Valor Asignado (AV).
El valor asignado puede ser obtenido de las siguientes formas:

= De la media robusta (RMean). Esta es la mediana de los resultados de participantes después de
eliminar de los resultados que son inapropiado para la evaluacién estadistica, por ejemplo errores de
célculo, transposiciones y otros errores graves. Generalmente, el valor asignado sera fijado utilizando
resultados de todos los métodos, a menos que la medida sea considerada dependiente del método,
en cuyo caso el valor asignado sera fijado por método como se ilustra en las tablas de los resultados.
Para algunos analitos, en los que hay un método de referencia reconocido para ése tipo de medida,
puede ser utilizado como valor asignado para un analito particular, es decir seria aplicado a los
resultados obtenidos para cualquier método.

Trazabilidad: Los valores asignados que se obtienen de los resultados de los participantes, o un
subconjunto de los resultados no son trazables a un estandar de medida internacional. La
incertidumbre de los valores asignados obtenidos de esta forma se estima de los resultados de
los participantes, de acuerdo con la ISO 13528.

* De un valor de formulacion (Formulacién). Esto indica la utilizaciéon de un valor asignado obtenido de
los detalles de preparacion de muestra, donde se han utilizado cantidades exactas y conocidas de
analito para preparar la muestra.

Trazabilidad: Los valores asignados calculados de la formulacion de las muestras son trazables,
a través de una cadena metroldgica trazable intacta, a un estandar de medida internacional. La
medida de la incertidumbre del valor asignado se calcula utilizando las contribuciones de cada
calibracién en la cadena de trazabilidad.

= De una formulacién cualitativa (Cual Form). Esto se aplica a ensayos cualitativos en los que el valor
asignado esta basado simplemente en la presencia/ausencia del analito en el material de ensayo.

Trazabilidad: Los valores asignados calculados de la formulacion cualitativa de las muestras son
trazables a un estandar de referencia certificado 0 a una cepa de referencia de microbiologia.

= De laboratorios expertos (Experto). El valor asignado para el analito es proporcionado por un
laboratorio ‘experto’.

Trazabilidad: Los valores asignados suministrados por un laboratorio ‘experto’ pueden ser
trazables a un estandar internacional, de acuerdo al laboratorio y el método utilizado. La
incertidumbre de la medida para un valor asignado producido de esta manera sera suministrada
por el laboratorio que realiza el analisis. Los detalles de trazabilidad y la incertidumbre asociada
seran suministrados en el informe del programa/ronda.

Rango.

Esto indica el rango de concentracion en el cual el analito puede ser presentado en el material de
ensayo.
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Descripcién del Programa QMS

SDPA.

El SDPA representa la ‘desviacion estandar para una evaluacion de aptitud’ que es utilizado para
evaluar la actuacién del participante para la medicién de cada analito. Esto puede ser un valor fijo
(como se ha establecido), un porcentaje (%) del valor asignado o basado en la desviacion estandar
robusta (RSD) de los resultados de los participantes, bien a través de todos los métodos o bien
dependiendo del método si la medida utilizada es realizada dependiendo del método (ver valor
asignado).

Unidades.

Esto indica las unidades para la evaluacion de datos. Estos son las unidades en las que los
participantes deberian informar sus resultados. Para algunos analitos en algunos programas los
participantes pueden elegir las unidades a la hora de enviar sus resultados, sin embargo, las
unidades estipuladas en esta descripcion del programa son las unidades por defecto, a las que
seran convertidas cualquier resultado que sea enviado en las unidades alternativas.

DP.
Esto indica el nimero de decimales que los participantes deberian utilizar para informar de sus
resultados.
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Descripcién del Programa QMS

APENDICE A
Muestra 03 Recuento de Salmonella
Suministrado como: 1 muestra de 10 g leche desnatada en polvo
Analito Método AV Rango SDPA Unidades DP
XLD agar
. BG agar 1
Recuento de Salmonella especies RMean 0 a 100,000 | logio 0.35 ufc g 0
Plate count agar
MPN
Muestra 04 Cronobacter especies
Suministrado como: 1 muestra de 25 g leche desnatada en polvo
Analito Método AV Rango SDPA Unidades DP
Presepma/ausenua de Cronobacter | Enrichment/culture Cual Eorm 0 a 1000 NA ufc 25 NA
especies PCR
Muestra 05 Osmophilic yeast and mould
Suministrado como: 1 muestra de 10 g leche desnatada en polvo o avena
Analito Método AV Rango SDPA Unidades DP
Recuento de levadura osrt]_oflllca Dichloran 18 agar RMean 02100,000 | logyp 0.35 ufc g 0
Recuento de moho osmofilico Rose Bengal agar
Muestra 06 Salmonella especies (deteccion)
Suministrado como: 1 muestra de 25 g leche desnatada en polvo o0 avena
Analito Método AV Rango SDPA Unidades DP
Enrichment/culture
Presencia/ausencia de Salmonella PCR
especies VIDAS Cual Form | 0 a 1000 NA ufc 25g™ NA
P ELISA
TECRA
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Descripcién del Programa QMS

Muestra 07
Suministrado como:

Listeria especies (deteccion)
1 muestra de 25 g leche desnatada en polvo o avena

Analito Método AV Rango SDPA Unidades DP
Enrichment/culture
Presencia/ausencia de Listeria especies PCR
) : RAPID L.MONO Cual Form | 0 a 1000 NA ufc 25g™ NA
Presencia/ausencia de L.monocytogenes VIDAS
ELISA
Muestra 08 Listeria especies (enumeracion)
Suministrado como: 1 muestra de 10 g leche desnatada en polvo o avena
Analito Método AV Rango SDPA Unidades DP
Recuento de Listeria especies Aloa agar 1
Recuento de L.monocytogenes Palcam agar RMean 02100,000 | logi0.35 | ufcg 0
Muestra 09 Enterococos
Suministrado como: 1 muestra de 10 g leche desnatada en polvo o avena
Analito Método AV Rango SDPA Unidades DP
KF agar
Recuento de Enterococos KAA agar RMean 0a 100,000 |logs 0.35 | ufcg™ 0
Slanetz & Bartley agar
Muestra 10 Clostridium especies
Suministrado como: 1 muestra de 10 g leche desnatada en polvo o0 avena
Analito Método AV Rango SDPA Unidades DP
Enrichment/culture
Presencia/ausencia de Clostridium especies | RC agar Cual Form 0a 100,000 | NA ufc 10g™ NA
PCR
TSC agar
Recuento de C.perfringens OPSP agar RMean 0a 100,000 |logy 0.35 | ufcg™ 0
IS agar
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Muestra 11
Suministrado como:

Descripcién del Programa QMS

Recuento de esporas
1 muestra de 10 g leche desnatada en polvo o avena

Analito Método AV Rango SDPA Unidades DP
Recuento de esporas aerobias mesofilicas Plate count agar 30C RMean 0 a 100,000 | logs 0.50 | ufc g™ 0
Recuento de esporas aerobias termdfilas Plate count agar 55C RMean 0 a 100,000 | logs 0.50 | ufc g™ 0
Muestra 12 Shigella especies
Suministrado como: 1 muestra de 25 g avena
Analito Método AV Rango SDPA Unidades DP
. : . . Enrichment/culture -1
Presencia/ausencia de Shigella especies RAPID TEST Cual Form | 0 a 1000 NA ufc 25¢g NA
Muestra 13 Vibrio especies
Suministrado como: 1 muestra de 25 g avena
Analito Método AV Rango SDPA Unidades DP
Presencia/ausencia de Vibrio especies Enrichment/culture 1
Presencia/ausencia de V. parahaemolyticus | RAPID TEST Cual Form | 0.2 1000 NA ufc 259 NA
Muestra 14 Yersinia especies
Suministrado como: 1 muestra de 25 g leche desnatada en polvo
Analito Método AV Rango SDPA Unidades DP
. . . Enrichment/culture 1
Presencia/ausencia de Y.enterocolitica RAPID TEST Cual Form | 0 a 1000 NA ufc 25¢g NA
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Muestra 15
Suministrado como:

Anaerobios
1 muestra de 10 g leche desnatada en polvo o avena

Descripcién del Programa QMS

Analito Método AV Rango SDPA Unidades DP
Recuento total de anaerobios mesofilicos Eléltggc:runt agar RMean 0a 100,000 |log100.35 |ufcg™ 0
. , IS agar Kl

Recuento de bacterias sulfito-reductoras RMean 0a 100,000 |log100.35 | ufcg 0
TSC agar

Recue,n_to de esporas anaerobias Plate count agar RMean 0a100,000 |log10.50 | ufcg® 0

mesofilicas RC agar

Muestra 16 TVCl/organismos indicadores
Suministrado como: 1 muestra de 10 g leche desnatada en polvo o avena

Analito Método AV Rango SDPA Unidades DP
Plate count agar

Recuento total de aerobios mesofilicos Milk plate count agar RMean 0 a 100,000 | logy 0.35 | ufc g™ 0
Petrifilm
VRBA

Recuento de coliformes Egﬂ”{g RMean 0a 100,000 |logy0.35 |ufcg™ 0
MPN
VRBGA

Recuento de Enterobacterias Petrifilm RMean 0 a 100,000 logi 0.35 | ufc g™ 0
MPN
TBX agar
VRBA

Recuento de E. coli Petrifilm RMean 0 a 100,000 logi 0.35 | ufc g™ 0
COLI ID
MPN
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Muestra 17
Suministrado como:

Descripcién del Programa QMS

Staphylococcus/Bacillus especies
1 muestra de 10 g leche desnatada en polvo 0 avena

Analito Método AV Rango SDPA Unidades DP
. Baird parker agar
Recuento de Staphylococcus especies Petrifilm RMean 0a 100,000 |log;x0.35 | ufcg™ 0
Recuento de estafilococos coagulasa positivos .
Rapid Staph
MYP agar
Recuento de Bacillus especies PEMBA agar 1
Recuento de B. cereus COMPASS BC agar RMean 02100,000 | 1l0g10.35 | ufcg 0
Bacillus cereus agar
Muestra 18 Organismos indicadores de bajo nivel
Suministrado como: 1 muestra de 10 g leche desnatada en polvo o avena
Analito Método AV Rango SDPA Unidades DP
Enrichment/culture
Presencia/ausencia de E. coli '\RA'QEID TEST Cual Form 0 a 1000 NA ufc 10g™ NA
Petrifilm
Enrichment/culture
Presencia/ausencia de Enterobacterias Petrifilm Cual Form 0 a 1000 NA ufc 10g™ NA
MPN
Enrichment/culture
: : . COLI ID 1
Presencia/ausencia of coliformes MPN Cual Form 0 a 1000 NA ufc 10g NA
Petrifilm
TBX agar
VRBA
Recuento de E. coli Petrifilm RMean 0 a 1000 logio 0.35 | ufc g™ 0
COLI ID
MPN
VRBGA
Recuento de Enterobacterias Petrifilm RMean 0 a 1000 logio 0.35 | ufc g™ 0
MPN
VRBA
Recuento de coliformes E%tﬂlllg RMean 0 a 1000 logio 0.35 | ufc g™ 0
MPN
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Muestra 20
Suministrado como:

Descripcién del Programa QMS

Coliformes termotolerantes
1 muestra de 10 g leche desnatada en polvo o avena

Analito Método AV Rango SDPA Unidades DP
Enumeracion de E. coli 1
Recuento de coliformes termotolerantes VRBA 44 RMean 02100,000 | logi0.35 | ufcg 0
Muestra 21 Deteccion de Campylobacter especies
Suministrado como: 1 vial de 10 mL que representa 25 g de muestra
Analito Método AV Rango SDPA Unidades DP
Prese_nma/ausenma de Campylobacter Enrichment/culture Cual Form | 0 a 1000 NA ufc 25g™ NA
especies
Muestra 22 E.coli 0157
Suministrado como: 1 muestra de 25 g leche desnatada en polvo o avena
Analito Método AV Rango SDPA Unidades DP
Enrichment/culture IMS
REVEAL
Presencia/ausencia de E.coli 0157 PCR Cual Form | 0 a 1000 NA ufc 25g™ NA
ELISA
VIDAS
Muestra 23 Levaduray moho
Suministrado como: 1 muestra de 10 g leche desnatada en polvo o avena
Analito Método AV Rango SDPA Unidades DP
OGYE agar
Dichloran 18 agar
Recuento de levadura Malt extract agar
Recuento de moho Rose Bengal agar RMean 0a 100,000 |logs 0.35 | ufcg™ 0
Recuento de levaduras y mohos DRBC agar
YGC agar
Petrifilm
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Muestra 24
Suministrado como:

Descripcién del Programa QMS

Bacterias acido lacticas
1 muestra de 10 g leche desnatada en polvo o avena

Analito Método AV Rango SDPA Unidades DP
MRS agar
T AM agar Kl
Recuento de bacterias acido lacticas RMean 0a 100,000 |logip 0.35 | ufcg 0
Rogosa agar
Petrifilm
Muestra 25 Psicrotrofos
Suministrado como: 1 muestra de 10 g de avena
Analito Método AV Rango SDPA Unidades DP
. . Plate count agar 21 C 1
Recuento de aerobios psicrotrofos Plate count agar 6.5 C RMean 0 a 100,000 |logsp0.35 |ufcg 0
Muestra 26 Pseudomonas especies
Suministrado como: 1 muestra de 10 g leche desnatada en polvo o avena
Analito Método AV Rango SDPA Unidades DP
Recuento de Pseudomonas especies gE Z%er RMean 0a 100,000 |logs 0.35 | ufcg™ 0
Muestra 27 Bacterias probidticas
Suministrado como: 1 vial de 10 mL que representa 10 g de muestra (una vez reconstituida en 10 mL de diluyente)
Analito Método AV Rango SDPA Unidades DP
Recuento de Bifidobacterium especies TOS-MUP agar RMean 0 a 100,000 | logy 0.35 | ufc g™ 0
AM agar
. . MRS agar -1
Recuento de Lactobacillus especies MRS-OX agar RMean 0a 100,000 |logip0.35 | ufcg 0
Rogosa agar
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Descripcién del Programa QMS

Muestra 28 Salmonella en té
Suministrado como: 1 vial de 10 mL mas 25 g de matriz de té
Analito Método AV Rango SDPA Unidades DP
Enrichment/culture
PCR
Presencia/ausencia de Salmonella especies | VIDAS Cual Form | 0 a 1000 NA ufc 25g™ NA
ELISA
TECRA
Muestra 29 Organismos indicadores en té
Suministrado como: 1 vial de 10 mL mas 10 g de matriz de té
Analito Método AV Rango SDPA Unidades DP
Plate count agar
Recuento total de aerobios mesofilicos Milk plate count agar RMean 0 a 100,000 | logy 0.35 | ufcg™ 0
Petrifilm
VRBA
Recuento de coliformes Egﬂ”{g RMean 0a 100,000 |logs 0.35 | ufcg™ 0
MPN
Baird parker agar
Recuento estafilococos coagulasa positivos | Petrifilm RMean 0 a 100,000 |logy 0.35 | ufcg™ 0
Rapid Staph
OGYE agar
Dichloran 18 agar
Malt extract agar
Recuento de levadura y moho Rose Bengal agar RMean 0a 100,000 |logs 0.35 | ufcg™ 0

DRBC agar
YGC agar
Petrifilm
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Muestra 30
Suministrado como:

Descripcién del Programa QMS

Salmonella en hierba

1 vial de 10 mL mas 25 g de matriz de hierba

Analito Método AV Rango SDPA Unidades DP
Enrichment/culture
PCR
Presencia/ausencia de Salmonella especies | VIDAS Cual Form | 0 a 1000 NA ufc 25g™ NA
ELISA
TECRA
Muestra 31 Salmonella en especias
Suministrado como: 1 vial de 10 mL mas 25 g de matriz de especia
Analito Método AV Rango SDPA Unidades DP
Enrichment/culture
PCR
Presencia/ausencia de Salmonella especies | VIDAS Cual Form | 0 a 1000 NA ufc 25g™ NA
ELISA
TECRA
Muestra 32 Recuento de Campylobacter
Suministrado como: 1 vial de 10 mL que representa 10 g de muestra (una vez reconstituida en 10 mL de diluyente)
Analito Método AV Rango SDPA Unidades DP
Karmali agar
Recuento de Campylobacter especies CCDA agar RMean 0 a 100,000 NA ufc g* 0

Skirrow agar
CampyCount agar
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Muestra 33

Suministrado como:

Descripcién del Programa QMS

Ensayos de identificacion (no patégeno)
Se suministrard a los participantes un vial de material liofilizado que contiene un organismo que
necesitara ser cultivado en un agar no selectivo antes del ensayo. Esta muestra puede contener
organismos con un nivel de seguridad 1 o 2, incluyendo Estafilococos, Bacilos y Clostiridium, pero no
tendra los patdgenos de alimentos tales como Salmonella, Listeria, Campylobacter o E.coli toxigénica.

Analito Método AV Rango SDPA | Unidades DP
Morphological e.g Gram reaction shape NA NA NA NA
Serological e.g. slide

e, Agglutination, ELISA

denificacion de |0 e.g. API, VITEK, 5

organismo Biolog Formulacion

desconocido . . .
Protein analysis e.g. electrophoresis
Genotypic e.g. PCR, ribotyping, BAX
Spectrometry e.g. MALDI-TOF

Muestra 34 Identificacion de Salmonella

Suministrado como:

Se suministrara a los patrticipantes un vial con material liofilizado que contiene una cepa de Salmonella
gue necesitara ser cultivada en un agar no selectivo antes del ensayo.

Analito Método AV Rango SDPA Unidades DP
Serological e.g. slide agglutination, ELISA NA NA NA NA
Identificacion de Protein analysis e.g. electrophoresis Eomulacion
Salmonella Genotypic e.g. PCR, ribotyping, BAX
Spectrometry e.g. MALDI-TOF
Muestra 35 Ejercicio en papel

Suministrado como:

Se suministrara a los participantes una fotografia y un escenario para realizar el recuento de colonias y
calcular el niumero de microorganismos en la muestra original.

microorganismos

Analito Método AV Rango SDPA Unidades DP
Recuento de colonias y 0a 300 Robust SD | cfu/ml or NA
calculo del numero de Solo recuento visual Formulacion o log 0,05 | cfulg
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Descripcién del Programa QMS

ABREVIATURAS PARA LOS CODIGOS DE LOS METODOS MICROBIOLOGICOS

AM = Acidified MRS MRS-OX = MRS Oxgall

BG = brilliant green agar OGYE = Oxytetracycline-Glucose Yeast Extract agar
CCDA = Charcoal-cefoperazone-deoxycholate agar OPSP = Oleandomycin phosphate sulphadiazine polymyxin
CF = Cetrimide fucidin cephalosporin agar PEMBA = Polymyxin-pyruvate-egg yolk-mannitol-bromthymol blue
CN = Cetrimide nalidixic acid agar agar

DRBC = dichloran rose Bengal PCR = Polymerase chain reaction

ELISA = Enzyme-linked immunosorbent assay RC = Reinforced Clostridial agar

IMS = Immuno-magnetic separation TBX = Tryptone Bile X-glucuronide agar

IS = Iron sulphite agar TOS MUP = TOS proprionate agar + LIMUP

KAA = Kanamycin aesculin agar TSC = Tryptone sulphite cycloserine agar

KF = KF Streptococcus agar VRBA = Violet red bile agar

MPN = Most probable number VRBGA = Violet red bile glucose agar

MYP = Mannitol Egg Yolk Polymyxin Agar YGC = Yeast glucose chloramphenicol agar

MRS = de Mann, Rogosa & Sharpe XLD = Xylose lysine deoxycholate agar

Todos los analitos tienen también ‘Other como método en caso de que su método no aparezca en la lista.
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